ABSTRACT

(Developing genetically improved plant material of the best adapted plantation species will

improve yield and wood quality from the plantations. To assess the quality of Acacia spp.
wood available, an understanding ot wood properties and genetic analysis of wood quality
traits should be done by combining morphological and molecular techniques. Fifty six
samples of Acacia hybnid, Acacia mangium Superbulk and Acacia auriculiformis were
analyzed with cleaved amplitied polymorphic sequence (CAPs) markers and the specific
gravity of all samples were. The main objectives of this study were to determine and compare
specific gravity of the selected Acacia species from different populations and between the
species and to analyze polymorphism of gene (CesAl) using cleaved amplified polymorphic
sequence (CAPsS) Determination of specific gravity was carried out in accordance to the
American Society for Testing and Material (ASTM) Standard D2395 method B. Two specific
primer pairs namely CS1 and CS2 were designed based on the full length cDNA of CesAl
from A. mangium. Five restriction enzymes, 1.€. Alul, Ddel, Dpnl, NlalV and Bsll which
demonstrated the presence of restriction sites and scorable bands were selected for CAPs
analysis. The results showed that specific gravity varies with populations and species. A.
auriculifomis recorded the highest specific gravity value with 0.55, followed by Acacia hybrid
and A. mangium Superbulk with 0.50 and 0.44, respectively. Variation of CAPs profile could
be observed from the digestion of CesAl gene region of A. mangium Superbulk from
BTSSSB by using Ddel restriction enzymes. Sample SB5 produced a unique banding profile
in which an extra fragment (or InDeL. polymorphism) of approximately 200 bp was detected.
Though InDel polymorphism was detected in this sample, specific gravity data did not

correlate with the molecular variation of CesAl gene in A. mangium Superbulk in this study.

111



Further research should be done using more restriction enzymes and more samples of the

Acacia spp. should be used.
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KETUMPATAN KAYU DAN JUJUKAN POLIMORFISME TERAMPLIFIKASI

TERPOTONG (CAPs) ACACIA SPP.

ABSTRAK

Pembangunan baka tanaman yang telah dimodifikasi secara genetik bagi spesies

perladangan boleh meningkatkan hasil serta kualiti kayu dari ladang hutan. Untuk menilai

kualiti kayu spesies Acacia yang ada, pemahaman terhadap sifat-sifat kayu dan analisis

genetik ciri-ciri mutu kayu perlu dilakukan dengan menggabungkan kajian morfologi dan

molekul. Lima puluh enam sampel Acacia hybrid, Acacia mangium_ Superbulk dan Acacia

auriculiformis dianalisis dengan penanda jujukan polimorfisme teramplifikasi terpOtong
(CAPs) dan graviti spesifik setiap sampel ditentukan. Objektif utama kajian ini adalah untuk
menentukan dan membandingkan gravity spesifik di antara spesies acacia di antara populasi
yang berbeza serta menganalisis polimorphism gen (CesAl) menggunakan CAPs. Penentuan
graviti spesifik dijalankan berdasarkan kaedah Persatuan Amerika untuk Ujian dan Bahan

(ASTM) Standard D2395 metod B. Dua pasangan primer khusus CS1 dan CS2 telah direka

berdasarkan cDNA penuh CesAl dari Acacia mangium. Lima enzim sekatan Alul, Ddel

Dpnl, NlalV dan Bsll yang menunjukkan kehadiran tapak sekatan dan jalur yang boleh skor
dipilih untuk analisis CAPs. Keputusan menunjukkan graviti spesifik berbeza mengikut

populasi dan spesies. Acacia auriculiformis menunjukkan ia mempunyai spesifik graviti

tertinggi dengan nilai 0.55, diikuti Acacia hybrid dan A. mangium Superbulk dengan masing-

masing mencatatkan nilai 0.50 dan 0.44. Variasi di dalam profil CAPs boleh diperhatikan

dari pencernaan rantau CesAl gen A. mangium Superbulk dari BTSSSB dengan

menggunakan enzim sekatan Ddel. Sampel SB5 telah menghasilkan profil jalur yang unik di

mana serpihan tambahan (polimorfisme InDel) kira-kira 200bp telah dikesan. Walaupun

polimorfisme InDel dikesan dalam sampel ini, data graviti spesifik tidak berkolerasi dengan



molekular CesAl gen A. mangium Superbulk dalam kajian ini. Penyelidikan yang lebih lanjut

perlu dijalankan dengan menggunakan lebih banyak enzim sekatan dan lebih banyak sampel

bagi setiap spesies Acacia.
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